HUN-REN Allatorvostudomanyi Kutatdintézet

Apro kartevok, osszetett jarvanytani szerep:
baromfitelepi atkak és bogarak vizsgalata

A baromfitelepeken eléfordulé madartetliatkak és alombogarak jelentésége tulmutathat kdzvetlen
kartételikon: kilonféle kérokozdk fennmaradasaban és terjedésében is szerepet jatszhatnak. A HUN-
REN Allatorvostudomanyi Kutatéintézet munkatarsai hazai gazdasagokban gydjtétt mintak
molekularis vizsgalataval kerestek valaszt arra, milyen kérokozok érokitéanyaga mutathato ki
ezekben az izeltldbuakban.

A kutatast az intézet Halegészségligy és Parazitoldgia, Molekularis Viroldgia, valamint Zoonotikus
Bakterioldgia és Mycoplasmatoldgia témacsoportjainak munkatarsai végezték az Allatorvostudomanyi
Egyetem, a Babolna TETRA Kft., a RoboFarmVet Bt. és az AgriAL Bt. szakembereivel
egyuttmkodésben.

A 2022-2025 kozott végzett felmérésben 0sszesen 17 gazdasagbdl szdrmazd 110 madartetlatka- és
46 alombogarmintat elemeztek. A célzott PCR-vizsgalatokat nyolc kivalasztott mintan metagenomikai
elemzéssel egészitették ki. Ez utdbbi mddszer a mintakban talalhatéd mikroorganizmusok szélesebb
kérének azonositasat teszi lehetévé 6rokitéanyaguk vizsgalataval.

A kutaték mindkét izeltlabd mintaiban kimutattak a Salmonella enterica baktérium orokitéanyagat. A
fert6z6 vakbél- és majgyulladast okozd Histomonas meleagridis egysejtl genetikai anyagat kizaroélag
madartetlatkakban, az erre vizsgalt 109 mintabdl 16-ban azonositottak. A fert6z6 bronchitis
virusanak orokitéanyaga szintén el6fordult mindkét kartevében, ugyanakkor a vizsgalt révid
szekvencidk alapjan a vakcina- és vadvirustorzseket nem lehetett elkildniteni. Madarinfluenza-virus
orokitéanyagat az erre tesztelt mintdkban nem talaltak.

Gyakori volt a Circoviridae csalddba tartozo virusok kimutatdsa is. A részletesebb elemzés szerint
azonban ezek feltehetden az izeltldablakhoz alkalmazkodott cyclovirusok, ezért nem tekinthet6k
baromfi-kérokozdéknak. A metagenomikai vizsgalat tovabbi, allat- vagy kozegészségligyi szempontbdl
jelentés mikroorganizmusok, koztiik a Clostridium perfringens, a Pasteurella multocida és a
Campylobacter jejuni szekvenciait is azonositotta.

A mélyalmos tartasbol szarmazé mintakban atlagosan tébb vizsgalt mikroorganizmus ordkitéanyaga
fordult eld, mint a ketreces rendszerek mintaiban. A felmérés azonban nem volt reprezentativ, és a
tartdsmaddokbdl szarmazé mintak szama is eltért, ezért a megfigyelésbdl altaldnos kdvetkeztetés nem
vonhato le a tartasi rendszerek kockazatairdl.

Az orokitéanyag kimutatdsa 6nmagdban nem bizonyitja, hogy az adott kérokozé életképes,
fert6zdképes, vagy hogy az atkak és bogarak tovabb is adjak azt. Az eredmények ugyanakkor
indokoljak e lehetséges szerep tovabbi vizsgalatat, és rairanyitjak a figyelmet arra, hogy a kartevok
elleni védekezés a telepi jarvanyvédelem fontos része.

A kutatas az Innovacids és Technoldgiai Minisztérium - jogutddja a Kulturalis és Innovacids
Minisztérium - tamogatasaval, a Nemzeti Kutatasi, Fejlesztési és Innovacios Alapbdl, az NKFI Hivatal
TKP2021-EGA-01 palyazati programjanak keretében valésult meg.

A kézlemény a Magyar Allatorvosok Lapja 2026. novemberi szdméban jelent meg, a 148. évfolyam
681-695. oldalan. DOI: 10.56385/magyallorv.2026.11.681-695
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