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Az afrikai sertéspestis virusanak genetikai
valtozékonysaga és a vakcinak biztonsaga

Az afrikai sertéspestis virusanak kilonb6z6 valtozatai genetikai szakaszokat cserélhetnek egymassal,
ha ugyanazt a sejtet fertézik meg. A HUN-REN Allatorvostudomanyi Kutatdintézet Funkcionalis
Viroldgia kutatdcsoportjanak tagjai sertésbdl szarmazé sejttenyészetekben vizsgaltak ezt a
folyamatot. Bizonyos kisérleti korilmények kdzott harom-négy szaporodasi ciklus utan a virusutédok
mintegy 6tdde a két szlil6i virus orokitéanyaganak Uj kombinaciéjat hordozta. Az eredmények fontos
adatokat szolgaltatnak az él6, gyengitett virust tartalmazé vakcinak fejlesztéséhez és biztonsagi
értékeléséhez.

Az afrikai sertéspestis elleni védekezés egyik nagy kihivasa a biztonsagos és hatékony vakcinak
kifejlesztése. Az igéretes megkozelitések kozé tartoznak az é16, gyengitett viruson alapuld
oltdanyagok. Biztonsaguk értékelésekor azonban azt is meg kell vizsgalni, mi torténhet, ha az
oltdanyag virusa és egy masik virustérzs ugyanazt az allatot, azon beliil pedig ugyanazt a sejtet
fert6zi meg.

llyen esetben rekombinacio kovetkezhet be: a két virus 6rokitdanyaganak egyes szakaszai Uj
kombinacidkba rendez6dhetnek. Ez ndvelheti a virus genetikai valtozatossagat, és befolyasolhatja az
utédvirusok bioldgiai tulajdonsagait.

A kutaték sertéstiddébdl szarmazo alveolaris makrofagokban, vagyis a virus természetes célsejtjei
kozé tartozé immunsejtekben kdvették a folyamatot. Fluoreszcens jeldlések segitségével kildnitették
el a sz0l6i virusokat és a rekombinans utdédokat. A sejttenyészetes kisérletekben harom-négy
virusszaporodasi ciklus egylttes eredményét értékelték.

A rekombinans virusok aranya egyes kisérleti 6sszehasonlitasokban megkozelitette, illetve
meghaladta a 20 szazalékot. Genetikailag eltérd virustorzsek kozoétt is szamottevé rekombinaciot
figyeltek meg: az arany az egyik 6sszehasonlitdsban mintegy 18 szazalék volt. A folyamat
gyakorisagat a virusok genetikai hasonldsaga, a jelolések 6rokitéanyagon bellli tavolsaga és a
fertézés kortlményei is befolydsoltak. Az eredmények értelmezését matematikai modell is segitette.

A tanulmany kisérletes bizonyitékot szolgaltat arra, hogy az afrikai sertéspestis virusanak kilénbzd
valtozatai kozott szamottevd genetikai csere torténhet. Az eredmények megerdsitik, hogy a
rekombinacio lehetéségét is figyelembe kell venni az é16, gyengitett virust tartalmazé vakcinak
biztonsagi értékelésekor. A szerz6k kiilondsen fontosnak tartjak annak csokkentését, hogy az
oltdanyag virusa és mas afrikaisertéspestis-virustorzsek egyidejlileg fert6zhessék meg ugyanazt az
allatot. A kutatds igy a vakcinafejlesztés mellett a jovébeli védekezési stratégiak tudomanyos
megalapozasat is tdmogatja.

A kutatas az Eurdpai Unid Horizont 2020 kutatasi és innovacids programjanak VACDIVA projektje
(tdmogatési szerz8dés széma: 862874), valamint az NKFI EKOP-KDP programja tdmogatéséval
valdsult meg.

A tanulmany a Veterinary Quarterly folydiratban jelent meg nyilt hozzaféréssel
(https://doi.org/10.1080/01652176.2026.2740247)
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