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Magyar kutatok fejlesztése teszi
hatékonyabba a genetikai szerkesztést

Gyokeresen tovabbfejlesztették magyar kutatok a hat évvel ezelétt bemutatott prime génszerkeszt6
maédszert. Welker Ervin, az MTA doktora vezetésével a HUN-REN Szegedi Bioldgiai Kutatokdzpont és a
HUN-REN Természettudomanyi Kutatékozpont genetikusai altal kidolgozott Uj génmddosité eljaras
hatékonysaga és pontossaga messze fellilmulja az 6sszes tobbi hasonld mddszerét.

A CRISPR-Cas9 rendszeren alapuld génszerkesztés az elmult évtizedben forradalmasitotta a
génmaodositast, hiszen korabban elképzelhetetlen precizitasu valtoztatasokat lehet a segitségével
végrehajtani az orokitéanyagban. A CRISPR-alapu génszerkesztés pontossagan azonban volt még mit
javitani, ezért fejlesztették ki az Ugynevezett ,bazis szerkesztés” és a ,prime szerkesztés”
eljarasokat. Ezek nagy elénye az volt, hogy mar nem kellett hozzajuk elvagni a DNS mindkét lancat,
igy kisebb lett az esélye, hogy a lancok rosszul kapcsolddnak ismét 6ssze. Csakhogy az Uj mddszerek
sem tokéletesek: nem mindig pontosan ott és olyan valtozasok torténnek a hatasukra a DNS-ben,
mint ahogy azt a genetikusok elvarnak. Amig nem garantalhato, hogy a beavatkozas soran csak ott
modosuljanak a beteg génjei, ahol példaul patogén mutacié taldlhaté, és csak olyan médositasok
torténjenek a génben, amelyek javitjak e hibat, addig a génszerkesztés esetenként nagyobb bajt
okozhat, mint amekkora problémat meg akar oldani.

E problémara kinal forradalmi megoldast a magyar genetikusok altal kifejlesztett Uj, gyokeresen
hatékonyabb és pontosabb mddszer, a ,meghosszabbitott szerkesztési ablakl prime szerkesztés”,
mely a varakozasok szerint a génszerkesztés klinikai alkalmazasaihoz is jelentésen hozzajarul majd.

A magyar kutatdék a Nature Catalysis cimU folyoiratban publikaltak tanulmanyukat, bemutatva az Uj
génszerkeszto eljaras kifejlesztését és optimalizalasat. Az Uj eljaras segitségével a célzashoz hasznalt
génszekvenciatol tavolabb es6 mutacidkat is sokkal nagyobb hatékonysaggal lehet kijavitani a DNS-
en. Osszességében sokkal biztonsdgosabba valik ezaltal a prime szerkesztés, ami a legfontosabb
alapfeltétele annak, hogy egyszer majd a genetikai betegségeket okozé mutacidkat rutinszerlen ki
tudjak javitani az orvosok a betegek genomjaban.

,Sok esetben hatékonyabban és specifikusabban tudjuk szerkeszteni a DNS-t. Ezaltal
olyan betegséget okoz6 mutdcidk is javithatokka valnak, amelyek kordbban a prime
szerkesztéssel nem voltak elérheték” - fogalmazott Krausz Sara, a tanulmany els6
szerzdje.

,Ugy fejlesztettiik tovabb a prime szerkesztést, hogy ezzel az eredeti médszer legaldbb 6t
kilonbdzd hianyossagan tudtunk jelentdsen javitani. A mddszeriink sokkal specifikusabb
minden egyéb hozzaférhetd eljarasnal, tehat jobban meg tudjuk hatarozni a
génvaltoztatas helyét, és a valtoztatas jellegét is pontosabban iranyithatjuk” - mondta
Welker Ervin, az MTA doktora, a kutatas vezetdje.

Részletes cikk az Uj eljarasrol ide kattintva olvashato.
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