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Forradalmian uj megkozelités szuletett a
legsulyosabb rakok gyogyitasara

Az ELTE kutatéi nagy hazai egylttmikddésben jol koté kismolekuldkat talaltak, amelyekkel nem a
sejtosztddas alapveté mechanizmusaiba avatkoznak be, hanem az egészséges allapotot allitjak
helyre.

Az emberben el6forduld rakos megbetegedések jelentds része az drokitéanyag megvaltozasaval, azaz
a DNS mutacidival van kapcsolatban. Tobb mint 600 rakokozé mutaciét ismeriink jelenleg, ezek kozil
talan a legfontosabbak a RAS fehérje mutacioi, amelyek az 6sszes emberi tumor 30%-ban
megtalalhatdk. A legnehezebben kezelheté human karcinémak (a tidd, a vastagbél és a
hasnyalmirigy adenokarcindmai) kétheték hozzajuk.

A kutaték mintegy 30 éve prébalnak a mutans RAS fehérjékhez gatlé kismolekuldkat kétni, azonban
egészen a legutdbbi id6kig kevés sikerrel. Nemrég ugyan sikertlt olyan molekuldkat talaini
(ARS-853,ARS-1620), amelyek kovalensen, azaz nagyon erdsen kotnek a RAS fehérjéhez, de a
legtobb gydgyszermolekula (igy a ma hasznalt antibiotikumok) nem kovalensen kot a
célmolekulahoz, igy az ARS molekulak nem optimalis gyogyszerkandidatusok.

A Grolmusz Vince professzor altal vezetett ELTE PIT Bioinformatikai Csoport most forradalmian (;
megkdzelitést javasolt a RAS fehérje mutacidihoz kothetd rakok gydgyitasara. A RAS mutaciéi
megakadalyozzak, hogy a GAP fehérje hozzakdsson a RAS molekulahoz, ezzel pedig utat engednek a
korlatlan sejtosztédasnak, igy a betegségnek. Az ELTE kutatdi szerint ezért olyan molekuldkra van
szlikség, amelyek a RAS és a GAP molekuldkat egymashoz ragasztjak. Ezeket pedig Ugy lehet
megtalalni, hogy a megfeleléen kozel elhelyezett RAS és GAP molekuldk kdzé keresnek jo “ragasztd”
kismolekulakat.

Az aldbbi abra azt a mesterségesen Iétrehozott RAS-GAP konfiguraciét mutatja, amelyben a két
molekula kdzotti résbe kerestek és talaltak a kutatdk jol koté molekuldkat, a piros v vektor mutatja a
mesterségesen létrehozott eltolast.

Az ELTE kutatdi széles korl egylttmdikodésben tdbb hazai intézménnyel (KINETO Lab Kft, Orszagos
Onkoldgiai Intézet, Semmelweis Egyetem, Budapesti Mlszaki Egyetem, HUN-REN Molekularis
Elettudomanyi Intézet, Uratim Kft.) igazolték, hogy az Uj megkézelités segitségével potens
gyogyszerkandidatus molekuldkat lehet taldlni. Az Uj molekuldk leirdsa, hatékonysaguk igazolasa
az International Journal of Molecular Sciences cimU lapban a napokban jelent meg.

Az el6zetes eredmények azt mutatjak, hogy az Uj magyar mddszer alapjan taldlt legjobb két kis
~ragasztd” molekula felveszi a versenyt a vildgon eddig talalt legjobb hasonlé molekulakkal. A kutaték
biznak benne, hogy a munka folytatasaval a leghalalosabb rakok ellen hatékony, kevés
mellékhatassal rendelkez6 Uj gydgyszereket talalnak majd, hiszen a mddszerrel nem a sejtosztédas
alapvetd mechanizmusaiba avatkoznak bele, mint a mai kemoterapias beavatkozasok, hanem a
fizioldgiailag normalis allapotot allitjak helyre.
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